Ressource complémentaire 1

Vous avez les séquences du gene gh28 chez Heterobasidon irregulare et chez Anaplophora
glabripennis dans le fichier « sequencesgh28.fasta ».

- Ouvrir les séquences dans génigene2.
- Traiter les séquences.

Note : s’il y a moins de 20% de différence entre deux séquences, on peut en déduire qu’elles
ont une origine commune.


https://www.pedagogie.ac-nice.fr/svt/productions/geniegen2/
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Trombidiformes

Crustacea / .Acarlformes

Arachnida

Hexapoda
J Myriapoda

| Chelicerata

Arthropoda
@ overcoming plant defenses

@ assimilation of intracellular plant metabolites
@ digestion of plant cell wall components

Arbre phylogénétique des arthropodes

Les traits verts, rouges et bleus indiquent des transferts horizontaux, mis en évidence par des
scientifiques, entre des champignons, bactéries... et des arthropodes.



